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Aufkeimung in Trinkwasserproben aus einem Wohngebaude
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Aufkeimung in Trinkwasserproben aus einem Wohngebaude
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Aufkeimung in Trinkwasserproben aus einem Wohngebaude
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Gemeinschaften gruppieren sich in Abhangigkeit der Temperatur

lllumina MiSeq Sequenzierung
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Gemeinschaften gruppieren sich in Abhangigkeit der Temperatur
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Bakterielle Diversitat reduziert sich vom TWK zu TWW
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Bakterielle Diversitat reduziert sich vom TWK zu TWW
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Gemeinschaften gruppieren sich in Abhangigkeit der Temperatur
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Aufkeimung in Trinkwasserproben aus einem Wohngebaude
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Temperaturanderung formt die bakterielle Zusammensetzung
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Temperaturanderung formt die bakterielle Zusammensetzung
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Weitere Studie bestatigt unterschiedliche Populationen in der TWI
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Zusammenfassung: Bakterienpopulationen in Trinkwasserinstallationen

Die Temperatur spiel eine entscheidende Rolle hinsichtlich der Zusammensetzung
der bakteriellen Population in der TWI.
«  TWK-Population und TWW-Population
* An peripheren Zapfstellen: Misch-Population

Die Diversitat der Populationen nimmt vom HA zum
peripheren TWK und TWW und zum zentralen TWW ab

Die thermophile Population im TWW wurde bislang wenig
beachtet und enthalt eine Vielzahl von Mikroorganismen
« Bislang sind keine pathogenen Bakterien in der TWW-Population aufBer
L. pneumophila bekannt

Thermophile Mikroben bleiben besser unter sich. ‘/

Schon eine geringe Anderung in der TWW-Temperatur hat eine groRe Auswirkung
auf die Zusammensetzung der bakteriellen Gemeinschaft.
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Umweltfaktoren pragen die Vielfalt der Bakteriengemeinschaften
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